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[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

Resumos publicados em anais de congressos (8)
1. KUNIYOSHI, M. L. G. ; MARTINS-JR, D. C. ; SIMÕES, S. N. ; BRENTANI, H.. SP crime: A Python

package for merging São Paulo criminal and medical data. Em: XVII Brazilian
Symposium on Bioinformatics BSB2024, 2024, Vitória. Proceedings of XVII Brazilian
Symposium on Bioinformatics BSB2024, 2024.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

2. SOUZA, J. Y. K. ; MOREIRA, L. P. B. ; MARTINS-JR, D. C. ; WICIK, Z. ; SIMÕES, S. N..
Comparison of Models for Link Prediction in Protein-Protein Interaction Networks. Em: X-
Meeting, 2023, Curitiba. X-Meeting 2023, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

3. MOREIRA, L. P. B. ; SOUZA, J. Y. K. ; MARTINS-JR, D. C. ; WICIK, Z. ; SIMÕES, S. N.. A
Graphical Tool to Assist Healthcare Professionals in the Analysis of Biological Data and
Interpretability. Em: X-Meeting, 2023, Curitiba. X-Meeting 2023, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

4. KUNIYOSHI, M. L. G. ; SIMÕES, S. N. ; MARTINS-JR, D. C. ; BRENTANI, H.. Possible Pathways
Affecting Brain Development Associated with Gestational Covid-19 Based on Rna-Seq
Data Integration. Em: X-Meeting, 2023, Curitiba. X-Meeting 2023, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

5. WICIK, Z. ; EYILETEN, C. ; NOWAK, A. ; KESHWANI, D. ; MARSZALEK, M. ; SIMÕES, S. N. ;
MARTINS-JR, D. C. ; SILLER-MATULA, J. M. ; POSTULA, M.. COVID-19 induces miRNA
changes-ACE-2 related network: in silico, machine learning and validation analysis.
Em: 31st Congress of the International Society on Thrombosis and Haemostasis (ISTH),
2023, Montreal. Research and Practice in Thrombosis and Haemostasis (RPTH), v. 7, p.
454-455, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

6. COSTA, H. S. ; NETTO, C. M. ; OLIVEIRA, L. M. ; SIMÕES, S. N. ; MARTINS-JR, D. C.. Criação
do arcabouço Engajamais para uso de inteligência artificial aplicada à Educação a
Distância. Em: 21º Simpósio de Pesquisa e Iniciação Científica: ?Ciência e sociedade:
a Univale no cenário científico?, 2023, Governador Valadares. 21º Simpósio de
Pesquisa e Iniciação Científica: ?Ciência e sociedade: a Univale no cenário
científico?, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

7. COSTA, H. S. ; OLIVEIRA, L. M. ; NETTO, C. M. ; ALCANTARA, D. A. ; SIMÕES, S. N.. Criação
de aplicação web para realização de análise de explicabilidade de modelos de
classificação aplicados à evasão na EaD. Em: 21º Simpósio de Pesquisa e Iniciação
Científica: ?Ciência e sociedade: a Univale no cenário científico?, 2023, Governador
Valadares. 21º Simpósio de Pesquisa e Iniciação Científica: ?Ciência e sociedade: a
Univale no cenário científico?, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

8. COSTA, H. S. ; NETTO, C. M. ; SANTOS, A. C. C. ; SIMÕES, S. N. ; MARTINS-JR, D. C..
Automatização de resultados do arcabouço Engajamais para retreino de modelos
preditivos aplicados na Educação a Distância. Em: 21º Simpósio de Pesquisa e
Iniciação Científica: ?Ciência e sociedade: a Univale no cenário científico?, 2023,
Governador Valadares. 21º Simpósio de Pesquisa e Iniciação Científica: ?Ciência e
sociedade: a Univale no cenário científico?, 2023.
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

Artigos aceitos para publicação (0)

Apresentações de trabalho (1)
1. SIMÕES, SERGIO NERY. Artificial Intelligence Applied to Medicine. 2023. Apresentação

de Trabalho/Conferência ou palestra

Demais tipos de produção bibliográfica (0)
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Produção técnica

Programas de computador com registro de patente (0)

Programas de computador sem registro de patente (0)

Produtos tecnológicos (0)

Processos ou técnicas (0)

Trabalhos técnicos (0)

Demais tipos de produção técnica (0)

Produção artística

Total de produção artística (0)

Orientações em andamento

Supervisão de pós-doutorado (0)

Tese de doutorado (0)

Dissertação de mestrado (1)
1. Juliana Yuri Kanezaki de Souza. Comparação de Modelos GNN para Predição de

Arestas em Redes de Interação Proteína-proteína. Dissertação (Mestrado profissional
em Mestrado em Computação Aplicada) - Instituto Federal do Espirito Santo - Serra, .
Início: 2023.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

Monografia de conclusão de curso de aperfeiçoamento/especialização (0)

Trabalho de conclusão de curso de graduação (1)
1. Felipe Gante Maia de Sousa. Utilização de Redes GAT-GNN para priorização de

proteínas relacionadas a doenças complexas.. Trabalho de Conclusão de Curso
(Graduação em Bacharelado em Sistema de Informação) - Instituto Federal do Espirito
Santo - Serra, . Início: 2023.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

Iniciação científica (0)

Orientações de outra natureza (0)

Supervisões e orientações concluídas

Supervisão de pós-doutorado (0)

Tese de doutorado (0)

Dissertação de mestrado (3)
1. Lucas Pinheiro Badaró Moreira. Autobiolearn: Arcabouço para Automação de

Pipelines de Aprendizado de Máquina Aplicados a Dados Biológicos. Dissertação
(Mestrado em Mestrado em Computação Aplicada) - Instituto Federal do Espirito
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Santo - Serra, . 2024.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

2. Herbert da Silva Costa. Análise de explicabilidade de modelos de classificação
aplicados à evasão na educação a distância. Dissertação (Mestrado em Mestrado
em Computação Aplicada) - Instituto Federal do Espirito Santo - Serra, . 2023.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

3. Rosana Aurélio de Jesus. Investigação da importância dos canais de cores em
imagens de fundoscopia para auxílio na identificação do glaucoma via abordagens
de Aprendizado de Máquina. Dissertação (Mestrado em Mestrado em Computação
Aplicada) - Instituto Federal de Educação, Ciência e Tecnologia do Espírito Santo, .
2021.
Orientadores: Sérgio Nery Simões, Karin Satie Komati.

Monografia de conclusão de curso de aperfeiçoamento/especialização (0)

Trabalho de conclusão de curso de graduação (3)
1. Marcelo Passamai Mendes. Análises de Explicabilidade em Modelos de Regressão

Aplicados a Dados de Imobiliários. (Graduação em Bacharelado em Sistema de
Informação) - Instituto Federal do Espirito Santo - Serra, . 2023.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

2. Diego Rodrigo Perez Pacheco. Escalabilidade Horizontal Automática de Serviços
Utilizando o Componente HPA do Kubernetes. (Graduação em Bacharelado em
Sistema de Informação) - Instituto Federal do Espirito Santo - Serra, . 2023.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

3. Ezequiel Furtado Mapel. Comparação entre Modelos de Classificação Convencionais
e Baseados em GNN Aplicados a Dados Tabulares de Covid-19. (Graduação em
Bacharelado em Sistema de Informação) - Instituto Federal do Espirito Santo - Serra, .
2023.
Orientador: Sérgio Nery Simões.

Iniciação científica (0)

Orientações de outra natureza (0)

Projetos de pesquisa

Total de projetos de pesquisa (1)
1. 2022-2024. Inteligência Artificial Aplicada à Medicina de Precisão

Descrição: A medicina de precisão é um dos desenvolvimentos recentes e poderosos na
assistência médica, que tem o potencial de melhorar a prática tradicional da medicina
baseada em sintomas, permitindo intervenções precoces usando diagnósticos avançados e
adaptando tratamentos mais eficazes e personalizados. Identificar o melhor caminho para a
medicina personalizada e populacional envolve a capacidade de analisar informações
abrangentes do paciente, juntamente com aspectos mais amplos para monitorar e distinguir
entre pessoas doentes e relativamente saudáveis, o que levará a uma melhor compreensão
dos indicadores biológicos que podem sinalizar mudanças na saúde. Embora as complexidades
da doença no nível individual tenham dificultado a utilização de informações de saúde na
tomada de decisões clínicas, algumas das restrições existentes foram bastante minimizadas
pelos avanços tecnológicos. Para implementar a medicina de precisão eficaz com
capacidade aprimorada para impactar positivamente os resultados do paciente e fornecer
suporte à decisão, é importante aproveitar o poder dos registros eletrônicos de saúde
integrando diferentes fontes de dados e descobrindo padrões de progressão da doença
específicos do paciente. Ferramentas analíticas úteis, tecnologias, bancos de dados e
abordagens de aprendizado de máquina são necessárias para aumentar a rede e a
interoperabilidade de sistemas clínicos, laboratoriais e de saúde pública. O desenvolvimento de
plataformas multifuncionais de aprendizado de máquina para extração, agregação,
gerenciamento e análise de dados clínicos pode apoiar os médicos ao estratificar pacientes
com eficiência para entender cenários específicos e otimizar a tomada de decisões. A
implementação da inteligência artificial na área da saúde tem potencial para induzir a
melhorias significativas na medicina, de modo que ela se torne cada vez mais personalizada e
a custos mais baixos. Ainda existem alguns problemas que merecem consideração na
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aplicação destas técnicas de aprendizado de máquina (AM) na área clínica, tais como:
diagnósticos incorretos, dados desbalanceados, integração e fusão de dados, dentre outros.
Atualmente ainda há muita pesquisa sendo realizada para o desenvolvimento de tecnologias
que viabilizem a medicina de precisão, pois muitos pesquisadores entendem que é um grande
desafio realizar a integração/fusão de dados: clínicos, ômicos, de imagens, demográficos, de
estilo de vida, etc. Uma vez fundidos/integrados, esses dados podem ser processados através
de métodos sofisticados de AM para permitirem diagnósticos e tratamentos mais precisos. Outro
problema é a falta de interpretabilidade ou explicabilidade, pois alguns algoritmos de AM
funcionam como uma espécie de caixa preta, ou seja, o racional dos resultados obtidos é de
difícil interpretação. Em alguns casos os pesquisadores desejam entender quais os principais
fatores de risco que podem levar a óbito devido a uma dada doença, mas esses fatores nem
sempre ficam claros. Isto originou uma subárea nova da inteligência artificial chamada XAI
(eXplainable Artificial Intelligence), a qual visa auxiliar os pesquisadores na identificação de
quais características são mais importantes para a solução de um dado problema. Neste
projeto, o propósito é pesquisar e analisar várias soluções, abordagens e perspectivas de
inteligência artificial e aprendizado de máquina, com o objetivo de integrar dados de diversos
tipos (clínicos, ômicos, imagens, demográficos, estilo de vida, etc) e processá-los com técnicas
de aprendizado de máquina baseadas em XAI visando contribuir com avanços significativos na
medicina de precisão.. Situação: Concluído; Natureza: Pesquisa. Alunos envolvidos:
Graduação: (1) / Mestrado profissional: (2) . Integrantes: Sérgio Nery Simões - Coordenador /
David Correa Martins-Jr - Integrante. Número de produções C, T & A: 2 / Número de
orientações: 1
Membro: Sérgio Nery Simões.

Projetos de extensao
Total de projetos de extensao (0)

Projetos de desenvolvimento

Total de projetos de desenvolvimento (0)

Outros Projetos

Total de outros projetos (0)

Prêmios e títulos

Total de prêmios e títulos (0)

Participação em eventos

Total de participação em eventos (3)
1. Jornada de Integração do IFES. 2024. (Encontro).
2. 18th Warsaw International Medical Congress. AI and Machine Learning

Techniques Applied to Precision Medicine. 2023. (Congresso).
3. X-Meeting / BSB 2023. 2023. (Simpósio).

Organização de eventos

Total de organização de eventos (1)
1. SIMÕES, S. N.; KOMATI, K. S. ; REIS, M. S. ; LOPES, F. M. ; LIFSCHITZ, S. ; BELLOZE, K. ;

OLIVEIRA, D. ; TSCHOEKE, D. ; SETUBAL, J. C. ; MINARDI, R.. XVII Brazilian
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Symposium on Bioinformatics BSB2024. 2024. Congresso

Lista de colaborações

Colaborações endógenas (1)
Sérgio Nery Simões ⇔ Karin Satie Komati (1.0)

1. ALMEIDA, MARILIO FREIRE DE ; SIMÕES, SÉRGIO NERY ; Komati, Karin Satie. A
Comparative Study of CNN for Prediction of Human Cancer Types
Integrating Protein-Protein Interaction Networks and Omics Data. Em: XVII
Brazilian Symposium on Bioinformatics BSB 2024, p. 83-94. B1, fonte: Qualis �
Eventos/CAPES (quadriênio 2017-2020) Nome do evento no QualisBrazilian
Symposium on Bioinformatics (BSB)Método de classificaçãoBusca por
similaridade do nome do evento (fator de similaridade: 0.788), 2024. 
[ citações Google Scholar | citações Microsoft Acadêmico | busca Google ]

(*) Relatório criado com produções desde 2021 até 2024
Data de processamento: 02/03/2025 13:54:36
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